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1. DATOS BASICOS DEL TFG:

Titulo: Andlisis de genes asociados al nivel gonadal con el estado gregario de la langosta
Schistocerca gregaria

Descripcion general (resumen y metodologia):

Descripcién y metodologia:

Las plagas de langostas causan devastadores destrozos a ecosistemas y economias. Su caracter
recurrente hace que supongan un serio problema a resolver.

Conocer las langostas, sus poblaciones y biologia (incluida la molecular) es de gran importancia
para luchar contra tal fenémeno.

La reproduccién es esencial para el excesivo aumento de tamafio de poblacién que causa plaga, y
las génadas son esenciales para la reproduccién. Encontrar genes asociados con el estado plaga
y/o importantes para la funcién gonadal seria entonces de potencial utilidad. La secuenciacién
masiva y andlisis comparado de transcriptomas permite identificar genes asociados con estados
fisiolégicos concretos. Los resultados de dicho analisis se tienen que confirmar, aunque en parte,
mediante gPCR. Algunos de los genes cuya asociacién con el fendmeno resulte confirmada tienen
que ser funcionalmente caracterizados.

Tipologia: Trabajos experimentales, de toma de datos de campo o de laboratorio.
Objetivos planteados:

Objetivos:

Nuestro objetivo final es entonces identificar genes cuya expresién cambia entre los estados plaga
y no plaga y que tengan efecto sobre la reproduccion de la langosta del desierto, Schistocerca
gregaria. Confirmaremos, mediante gPCR, algunos de los genes cuyo nivel de expresién fue
anteriormente identificados como cambiante con el estado plaga. Algunos de esos genes pasarian
a la caracterizacion funcional.
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Recomendaciones y orientaciones para el estudiante:

Recomendaciones:

Interés, dedicacién, ganas de aprender, leer Mohammed Bakkali. A bird's-eye view on the modern
genetics workflow and its potential applicability to the locust problem. Comptes Rendus. Biologies,
Volume 336 (2013) no. 8, pp. 375-383. doi : 10.1016/j.crvi.2013.07.002. https://comptes-
rendus.academie-sciences.fr/biologies/articles/10.1016/j.crvi.2013.07.002/
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