Propuesta TFG. Curso 2025/2026

UNIVERSIDAD @ FACULTAD GRADO: Grado en Biotecnologia
DE GRANADA DE CIENCIAS

CODIGO DEL TFG: 251-175-2025/2026

1. DATOS BASICOS DEL TFG:

Titulo: Caracterizacién celular y molecular de la espermatogénesis alterada en pacientes con
azoospermia no obstructiva mediante andlisis de ARN unicelular

Descripcion general (resumen y metodologia):

Introduccion

La azoospermia no obstructiva (NOA) es una de las causas mas graves de infertilidad masculina y
se caracteriza por la ausencia de espermatozoides en el eyaculado debido a fallos en la
espermatogénesis. Comprender las alteraciones celulares y moleculares subyacentes en estos
pacientes es esencial para avanzar en el diagndstico y tratamiento. La secuenciacién de ARN
unicelular (scRNA-seq) permite analizar la expresién génica a nivel individual, ofreciendo una
resolucién sin precedentes sobre la composicién y el estado de las células germinales y sométicas
en el testiculo. Esta herramienta resulta clave para desentrafiar los mecanismos responsables del
fallo espermatogénico en la NOA.

Plan de trabajo y metodologia

1. Reunién inicial con el tutor para definir los objetivos especificos y la bibliografia de

referencia.

2. Revisién bibliografica centrada en estudios scRNA-seq aplicados a testiculo humano y NOA.

. Anédlisis de datos de transcriptémica unicelular generados a partir de biopsias testiculares de
pacientes con NOA. Se utilizardn herramientas bioinformaticas como Seurat o Scanpy para
identificar tipos celulares, marcadores de expresién y trayectorias de diferenciacion.

. Interpretacién de los resultados en base al conocimiento actual sobre la espermatogénesis.

. Reuniones periddicas con el tutor para revisar avances y resolver dudas.

. Redaccién de la memoria del TFG y revisién por parte del tutor.

. Preparacién de la presentaciéon oral y defensa del trabajo.
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Tipologia: Trabajos experimentales, de toma de datos de campo o de laboratorio.

Objetivos planteados:

1. Caracterizar los distintos tipos celulares de la linea germinal en biopsias testiculares de
pacientes con NOA.

2. ldentificar alteraciones transcriptémicas asociadas a la interrupcién de la espermatogénesis.

3. Contribuir a la comprensiéon de los mecanismos moleculares implicados en la infertilidad
masculina severa.
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Recomendaciones y orientaciones para el estudiante:

Los articulos recomendados proporcionardn una visién general del tema muy completa que
facilitard la obtencién del resto de informacién necesaria para llevar a cabo este trabajo. El estudio
se realizard en el Centro de Investigacién Biomédica (CIBM) de la Universidad de Granada.

Plazas: 1

2. DATOS DEL TUTOR/A:

Nombre y apellidos: FRANCISCO DAVID CARMONA LOPEZ
Ambito de conocimiento/Departamento: GENETICA

Correo electrénico: dcarmona@ugr.es

3. COTUTOR/A DE LA UGR (en su caso):

Nombre y apellidos:
Ambito de conocimiento/Departamento:

Correo electrénico:

4. COTUTOR/A EXTERNO/A (en su caso):

Nombre y apellidos:

Correo electrénico:

Nombre de la empresa o institucion:
Direcciéon postal:

Puesto del tutor en la empresa o institucion:

Centro de convenio Externo:

5. DATOS DEL ESTUDIANTE:

Nombre y apellidos: ISABEL CANO HIGUERAS

Correo electrénico: isabelcano@correo.ugr.es
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