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Descripción general (resumen y metodología):

Resumen general
La evolución de los sistemas de determinación sexual en tortugas constituye un campo de gran
interés en biología evolutiva, especialmente en grupos como Trionychia, donde coexisten linajes
con determinación sexual ambiental y linajes con cromosomas sexuales diferenciados. En este
contexto, el presente Trabajo de Fin de Grado propone analizar y comparar el satelitoma de
Carettochelys insculpta y Apalone spinifera, dos especies filogenéticamente próximas, pero con
distinto sistema de determinación sexual, con el fin de evaluar si la composición, abundancia y
diversidad del ADN satélite se asocian con diferencias en el número cromosómico y en el modo de
determinación del sexo.
El estudio se centrará en identificar las familias de ADN satélite presentes en ambas especies,
determinar qué proporción de ellas es compartida y cuáles son específicas de cada linaje, y
contextualizar estos resultados mediante su comparación con satelitomas ya descritos en otras
tortugas. Esta aproximación permitirá explorar el posible papel del ADN satélite en la evolución
cromosómica y de los sistemas sexuales en quelonios, además de contribuir al conocimiento
comparado del ADN repetitivo en un grupo todavía escasamente estudiado desde esta perspectiva.

Metodología
El trabajo tendrá un enfoque fundamentalmente bioinformático y comparativo, basado en datos de
secuenciación genómica de baja cobertura. A partir de lecturas pareadas seleccionadas
aleatoriamente, se identificará el satelitoma de cada especie mediante estrategias de
agrupamiento de secuencias repetidas, lo que permitirá definir las familias de ADN satélite
presentes en cada genoma y estimar su abundancia relativa.
Una vez caracterizados ambos satelitomas, se compararán las secuencias consenso de las familias
identificadas para determinar homologías, familias compartidas y familias específicas de cada
especie. Posteriormente, los resultados se interpretarán a la luz de las diferencias conocidas entre
C. insculpta, que presenta determinación sexual dependiente de la temperatura, y A. spinifera, que
posee cromosomas sexuales ZZ/ZW, con el fin de explorar si la evolución del ADN satélite podría
estar asociada a la diferenciación cromosómica y al origen de distintos sistemas de determinación
sexual dentro de Trionychia.
 

Tipología: Trabajos experimentales, de toma de datos de campo o de laboratorio.

Objetivos planteados:

Objetivo general
Caracterizar y comparar el satelitoma de Carettochelys insculpta y Apalone spinifera para evaluar
su relación con las diferencias en el sistema de determinación sexual y en la organización
cromosómica.

Objetivos específicos
1-    Identificar las familias de ADN satélite que componen el satelitoma de Carettochelys insculpta
y Apalone spinifera.



2-    Estimar la abundancia relativa y la diversidad de las distintas familias de ADN satélite en cada
especie.
3-    Determinar qué familias de ADN satélite son compartidas entre ambas especies y cuáles son
específicas de cada una.
4-    Evaluar si las diferencias observadas en el satelitoma se relacionan con el distinto sistema de
determinación sexual de ambas especies.
5-    Comparar los resultados obtenidos con la información disponible para otras especies de
tortugas, con el fin de situar ambos satelitomas en un contexto evolutivo más amplio.
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