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1. DATOS BASICOS DEL TFG:

Titulo: Identificacién de microARNs tejido-especificos
Descripcion general (resumen y metodologia):

Los microARNs (miRNAs) son pequefios RNAs no codificantes que desempefan un papel
fundamental en la regulacién de la expresién génica y participan en numerosos procesos biolégicos
y patoldgicos. Muchos miRNAs presentan patrones de expresidon especificos de determinados
tejidos, lo que los convierte en marcadores moleculares de gran interés para el estudio de la
identidad tisular, el desarrollo, la diferenciacién celular y diversas enfermedades. Sin embargo, aln
no existe una caracterizacién completa de los miRNAs con alta especificidad tisular ni de sus
patrones de expresién en diferentes contextos fisiolégicos y patoldgicos.

Este proyecto tiene como objetivo identificar y caracterizar miRNAs tejido-especificos mediante el
andlisis bioinformatico de datos publicos de secuenciacién de pequefios RNAs (miRNA-seq)
procedentes de diferentes tejidos humanos. Se evaluaran los perfiles de expresién de miRNAs en
tejidos sanos y tumorales para identificar firmas moleculares caracteristicas y potenciales
biomarcadores tisulares. El trabajo proporcionard formacién en andlisis de datos &micos,
bioinformatica aplicada al estudio de pequefios RNAs y andlisis de biomarcadores moleculares.
Metodologia

El estudiante se formara en el analisis bioinforméatico de datos de secuenciaciéon de pequefios RNAs
(miRNA-seq), incluyendo:

e Obtencidn y gestién de datos publicos procedentes de repositorios publicos.

e Control de calidad y preprocesamiento de datos de secuenciacién.

e Normalizacién de datos de expresién.

e Andlisis diferencial de expresién entre tejidos y condiciones bioldgicas.

e Identificacién de miRNAs con alta especificidad tisular mediante métricas estadisticas y analisis
comparativos.

e Visualizacién e interpretacién de resultados utilizando los lenguajes R y Python.

Tipologia: Trabajo de investigacién o desarrollo bioinformatico

Objetivos planteados:

CG3.- Adquirir la capacidad de reunir e interpretar datos relevantes dentro del area de la Bioquimica y Biologia
Molecular, asi como de extraer conclusiones y reflexionar criticamente sobre las mismas en distintos temas
relevantes en el &mbito de las Biociencias Moleculares.

CG4.- Saber transmitir informacion, ideas, problemas y soluciones dentro del &rea de la Bioguimica y Biologia
Molecular, incluyendo la capacidad de comunicar aspectos fundamentales de su actividad profesional a otros
profesionales de su area, o de areas afines, y a un publico no especializado.

CB3 - Que los estudiantes tengan la capacidad de reunir e interpretar datos relevantes (normalmente dentro de
su area de estudio) para emitir juicios que incluyan una reflexion sobre temas relevantes de indole social,
cientifica o ética.

CB4 - Que los estudiantes puedan transmitir informacion, ideas, problemas y soluciones a un publico tanto
especializado como no especializado.

CTL1.- Adquirir la capacidad de razonamiento critico y autocritico.

CT3.- Tener un compromiso ético y preocupacion por la deontologia profesional.

CT4.- Tener capacidad de aprendizaje y trabajo autonomo.

CT5.- Saber aplicar los principios del método cientifico.

CT6.- Saber reconocer y analizar un problema, identificando sus componentes esenciales, y planear una
estrategia cientifica para resolverlo.




CT7.- Saber utilizar las herramientas informaticas basicas para la comunicacion, la blisqueda de informacion, y el
tratamiento de datos en su actividad profesional.

CT8.- Saber leer de textos cientificos en inglés.

CT9.- Saber comunicar informacién cientifica de manera clara y eficaz, incluyendo la capacidad de presentar un
trabajo, de forma oral y escrita, a una audiencia profesional, y la de entender el lenguaje y propuestas de otros
especialistas.

CE24.- Poseer las habilidades mateméticas, estadisticas e informéticas para obtener, analizar e interpretar
datos, y para entender modelos sencillos de los sistemas y procesos bioldgicos a nivel celular y molecular.
CE25.- Saber buscar, obtener e interpretar la informacion de las principales bases de datos bioldgicos
(gendmicos, transcriptomicos, protedmicos, metabolémicos y similares derivados de otros analisis masivos) y de
datos bibliograficos, y usar las herramientas bioinformaticas basicas.

CEZ26.- Tener capacidad para plantear y resolver cuestiones y problemas en el ambito de la Bioquimica y
Biologia Molecular a través de hipotesis cientificas que puedan examinarse empiricamente.

CE27.- Comprender los aspectos basicos del disefio de experimentos en el area de la Bioquimica y Biologia
Molecular, entendiendo las limitaciones de las aproximaciones experimentales.

CEZ28.- Capacidad para transmitir informacion dentro del area de la Bioquimica y Biologia Molecular, incluyendo
la elaboracion, redaccion y presentacion oral de un informe cientifico

CE29.- Adquirir la formacién basica para el desarrollo de proyectos, incluyendo la capacidad de realizar un
estudio en el area de la Bioquimica y Biologia Molecular, de interpretar criticamente los resultados obtenidos y de
evaluar las conclusiones alcanzadas
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Recomendaciones y orientaciones para el estudiante:

Plazas: 1

2. DATOS DEL TUTOR/A:

Nombre y apellidos: CRISTINA ADORACION GOMEZ MARTIN
Ambito de conocimiento/Departamento: GENETICA

Correo electrénico: cgomezm@ugr.es

3. COTUTOR/A DE LA UGR (en su caso):

Nombre y apellidos:
Ambito de conocimiento/Departamento:

Correo electronico:

4. COTUTOR/A EXTERNO/A (en su caso):

Nombre y apellidos:



mailto:cgomezm@ugr.es

Correo electronico:

Nombre de la empresa o institucion:
Direcciéon postal:

Puesto del tutor en la empresa o institucion:

Centro de convenio Externo:

5. DATOS DEL ESTUDIANTE:

Nombre y apellidos:

Correo electroénico:




