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1. DATOS BASICOS DEL TFG:

Titulo: Identificacién de microARNs tejido especificos en condiciones fisiolégicas y patoldgicas
Descripcion general (resumen y metodologia):

Los microARNs (miRNAs) son pequefios RNAs no codificantes que desempefan un papel
fundamental en la regulacién de la expresién génica y participan en numerosos procesos biolégicos
y patoldgicos. Muchos miRNAs presentan patrones de expresidon especificos de determinados
tejidos y condiciones bioldgicas, lo que los convierte en elementos clave para el estudio de la
identidad celular, la homeostasis tisular, la diferenciacién y la aparicién de enfermedades.

Este proyecto tiene como objetivo identificar y caracterizar miRNAs diferencialmente expresados
entre tejidos sanos y enfermos mediante el andlisis bioinformdatico de datos publicos de
secuenciaciéon de pequefios RNAs (miRNA-seq) procedentes de diferentes estudios. Se evaluaran
los perfiles de expresién para detectar firmas moleculares asociadas a estados bioldgicos
especificos y explorar posibles miRNAs relevantes en procesos patolégicos.

Metodologia

El estudiante se formara en el analisis bioinformdtico de datos de secuenciacién de pequefios RNAs
(miRNA-seq), incluyendo:

¢ Obtencidn y gestidn de datos publicos procedentes de repositorios publicos.

e Control de calidad y preprocesamiento de datos de secuenciacién.

e Normalizacién de datos de expresién.

e Andlisis diferencial de expresién entre tejidos y condiciones bioldgicas.

e Identificacién de miRNAs con alta especificidad tisular mediante métricas estadisticas y analisis
comparativos.

e Visualizacién e interpretacién de resultados utilizando los lenguajes R y Python.

Tipologia: Trabajos experimentales, de toma de datos de campo o de laboratorio.
Objetivos planteados:

CG 7. Conocimientos de informatica relativos al ambito de estudio

CE 33. Obtener informacién, disefiar experimentos e interpretar los resultados

CE 34. Realizar servicios y procesos relacionados con la biologia

CE 35. Dirigir, redactar y ejecutar proyectos en Biologia

CE 40. Planificar e interpretar los resultados de los andlisis experimentales desde el punto de vista
de la significacién estadistica

CE 41. Manejar las bases de datos y programas informaticos que pueden emplearse en el dmbito
de Ciencias de la Vida

CE 77. Saber Informética aplicada a la Biologia
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Recomendaciones y orientaciones para el estudiante:

Plazas: 1

2. DATOS DEL TUTOR/A:

Nombre y apellidos: CRISTINA ADORACION GOMEZ MARTIN
Ambito de conocimiento/Departamento: GENETICA

Correo electrénico: cgomezm@ugr.es

3. COTUTOR/A DE LA UGR (en su caso):

Nombre y apellidos:
Ambito de conocimiento/Departamento:

Correo electronico:

4. COTUTOR/A EXTERNO/A (en su caso):

Nombre y apellidos:

Correo electrénico:

Nombre de la empresa o institucion:
Direccién postal:

Puesto del tutor en la empresa o institucion:

Centro de convenio Externo:

5. DATOS DEL ESTUDIANTE:

Nombre y apellidos:

Correo electronico:
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