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1. DATOS BASICOS DEL TFG:

Titulo: Impacto de las variantes genéticas comunes en regiones asociadas a IncRNAs sobre la
infertilidad masculina

Descripcion general (resumen y metodologia):

La infertilidad masculina constituye un problema de salud reproductiva complejo cuya etiologia
depende de la interaccién entre factores genéticos, epigenéticos y ambientales. A pesar de los
avances en el conocimiento de los mecanismos moleculares implicados en la espermatogénesis,
una proporcién importante de los casos continla sin una causa claramente identificada.

Los ARN largos no codificantes (long non-coding RNAs, IncRNAs) representan una familia de
moléculas reguladoras de mdas de 200 nucleétidos que participan en multiples procesos celulares
relacionados con la regulaciéon de la expresién génica. En los Ultimos afios se ha demostrado que
numerosos IncRNAs desempefian funciones esenciales en el desarrollo de las células germinales
masculinas, la diferenciacién testicular y la espermatogénesis. Alteraciones en su expresiéon o
funcién se han asociado con diferentes fenotipos de infertilidad masculina, lo que sugiere que estas
moléculas podrian actuar como biomarcadores y potenciales dianas terapéuticas.

Las variantes genéticas comunes, especialmente los polimorfismos de un Unico nucleétido (SNPs),
localizados en regiones que codifican INcRNAs o en sus elementos reguladores, podrian modificar la
expresion, estructura o capacidad funcional de estas moléculas, contribuyendo a la susceptibilidad
genética a la infertilidad masculina.

Este Trabajo de Fin de Grado plantea identificar y caracterizar variantes genéticas asociadas a
IncRNAs potencialmente implicadas en infertilidad masculina mediante una estrategia integradora
que combinard herramientas bioinformaticas de priorizacién funcional y andlisis de datos
gendmicos con estudios experimentales de validacion. El objetivo final es determinar el posible
papel funcional de dichas variantes y su contribucién a los mecanismos moleculares implicados en
la alteracidn de la fertilidad masculina.

Plan de trabajo y metodologia general:

1. Reunién con el tutor para establecer los objetivos especificos del trabajo y revisar la
bibliografia relacionada con IncRNAs e infertilidad masculina.

2. Busqueda bibliografica y recopilacién de informacién sobre IncRNAs implicados en
espermatogénesis y fertilidad masculina.

3. ldentificacién de SNPs localizados en regiones asociadas a IncRNAs mediante el uso de bases
de datos gendmicas y herramientas bioinformaticas.

4. Priorizacién funcional in silico de las variantes identificadas para evaluar su posible impacto
biolégico y su relacién con infertilidad masculina.

5. Andlisis de los mecanismos moleculares potencialmente afectados por las variantes

seleccionadas.

Validacién experimental de los SNPs candidatos mediante ensayos funcionales apropiados.

Andlisis e interpretacién de los resultados obtenidos.

Elaboracién de la memoria del TFG.

Reuniones periddicas de seguimiento y revisién de la memoria por parte del tutor.

10. Preparacion de la defensa del trabajo.
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Tipologia: Estudio de casos, tedricos o practicos, relacionados con la tematica del Grado.




Objetivos planteados:

- Identificar variantes genéticas comunes localizadas en regiones asociadas a IncCRNAs
relacionadas con la infertilidad masculina.

- Priorizar y caracterizar funcionalmente los SNPs candidatos mediante herramientas
bioinformaticas.

- Validar experimentalmente el papel funcional de las variantes asociadas.

- Determinar el efecto de estas variantes sobre la expresiéon o funcién de los IncRNAs
implicados en la fertilidad masculina.

- Contribuir al conocimiento de los mecanismos genéticos que participan en la infertilidad
masculina y a la identificacién de posibles biomarcadores moleculares.
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Recomendaciones y orientaciones para el estudiante:

Plazas: 1




2. DATOS DEL TUTOR/A:

Nombre y apellidos: ROGELIO JESUS PALOMINO MORALES
Ambito de conocimiento/Departamento: BIOQUIMICA Y BIOLOGIA MOLECULAR |

Correo electrénico: rpom@ugr.es

3. COTUTOR/A DE LA UGR (en su caso):

Nombre y apellidos: SARA GONZALEZ MUNOZ
Ambito de conocimiento/Departamento: BIOQUIMICA Y BIOLOGIA MOLECULAR |

Correo electrénico: saragonmu@ugr.es

4. COTUTOR/A EXTERNO/A (en su caso):

Nombre y apellidos:

Correo electrdnico:

Nombre de la empresa o institucion:
Direcciéon postal:

Puesto del tutor en la empresa o institucion:

Centro de convenio Externo:

5. DATOS DEL ESTUDIANTE:

Nombre y apellidos:

Correo electronico:
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